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	该项目在有关科研基金和科研项目的资助下，对铜绿假单胞菌耐药相关基因ampG的多样性结构及其与功能的关系进行了研究，结合生物信息学手段预测ampG基因编码的膜转运蛋白的三维结构，并通过实验验证了与AmpG功能相关的关键氨基酸位点，为建立以AmpG为靶点的抗菌药物筛选模型，筛选化合物库，从化合物库中找出与之结合的能阻遇AmpG蛋白跨膜转运糖肽功能的化合物打下基础。该项目同时研究了细菌耐药性形成机制和耐药性基因水平转移引起耐药性播散的分子机制，尤其是发现了两个新型耐药性基因和两个耐药性基因的新亚型，为更加深入研究细菌耐药性机制打下基础。本项目的研究成果对进一步揭示细菌的耐药性形成机制，筛选或设计化合物用于抗感染治疗都具有一定的参考价值。




